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KEY POINTS

* HD 50K™ Global Angus (50.000 polimorfismos de nucleétido unico - SNIP)
permite efectuar predicciones en el ganado bovino Angus Negro y Colorado
para un conjunto de 18 rasgos relacionados con la facilidad de parto, crecimien-
to, tamafo adulto, la eficiencia, la aptitud materna, el temperamento, el rendi-
miento de la canal y la calidad de la carne asi como también un indice econdmi-
co. Basado en el ADN permite decidir sobre cuestiones de seleccion y aparea-
miento en el ganado Angus.

Los resultados de esta validacion externa y del estudio demostrativo indican
que las Predicciones del Valor Molecular (MVP®, por su sigla en inglés) del HD
50K™ Global Angus estuvieron asociadas de manera significativa al desempe-
flo fenotipico expresado en los animales evaluados. Por consiguiente, pueden
utilizarse las MVPs con HD 50K™ Global Angus para seleccionar y tomar deci-
siones de seleccidn y cria, a fin de generar un impacto efectivo en la productivi-
dad futura.

HD 50K™ Global Angus no esta destinado para uso en ganado bovino registra-
do en la Asociacion Norteamericana de Angus, la Asociacion Norteamericana
de Angus Colorado, la Asociacion Canadiense de Angus, Angus en Australia o
Angus en Nueva Zelanda. Existen otros productos genéticos de Zoetis especifi-
cos para estas poblaciones donde se incluyen las Diferencias de Progenie Espe-
rables Mejoradas a Través de la Gendmica (DPE-MG) y los Valores de Cria
Genomicos Estimados (VCGE) que incorporan el pedigree, el desempefio e
informacion genética.



INTRODUCCION

Zoetis Genética, anteriormente denomi-
nada Pfizer Genética Animal, fue quien
primero introdujo las Predicciones del
Valor Molecular (MVP®) en base a la plata-
forma HD 50K™ para animales Angus
Negros en Norteamérica a principios de
2009. Posteriormente durante el 2009, se
desarrollaron estas predicciones HD
50K™ para el ganado bovino Angus
Negro en Australia y Nueva Zelanda.

Teniendo en cuenta el éxito de estas
diversas ofertas regionales y el mayor
interés de la comunidad global de criado-
res de Angus Negros y Colorados, y de
usuarios comerciales en todo el mundo, se
introdujeron las MVPs HD 50K™ Global
Angus para ampliar la diversidad mundial
de la genética Angus logrando una selec-
cidén y apareamiento mas confiable. Las
MVPs Global se desarrollaron y validaron
en poblaciones Angus Negra y Colorada
de Norteamérica, Sudamérica, Australia,
Nueva Zelanda y el Reino Unido. Ello
resulté en MVPs para 18 rasgos que identi-
fican a la raza Angus independientemente
del color o la ubicacion geografica. Debe
destacarse que HD 50K™ Global Angus
no estd destinado para uso en ganado
bovino registrado en la Asociacion
Norteamericana de Angus, la Asociacion
Norteamericana de Angus Colorado, la
Asociacion Canadiense de Angus, Angus
en Australia o Angus en Nueva Zelanda.
Existen otros productos HD 50K™ especi-
ficos para estas poblaciones que ofrecen
genotipos utilizados en evaluaciones
genéticas de un solo paso que producen

DPE-MG o VCGE, sumado a la verificacion
del parentesco.

DESCRIPCION DEL PRODUCTO

HD 50K™ Global Angus ofrece a los
criadores Angus MVPs para 18 rasgos de:

 Facilidad de parto: facilidad de parto
directo, facilidad maternal de parto vy
peso al nacer

* Crecimiento y tamafio de la vaca
madura: peso al destete, peso al afo,
altura al afo, peso y altura en la madurez
* Eficiencia alimentaria: ingesta de
materia seca e ingesta de alimento
residual

* Maternal y temperamento:
circunferencia escrotal y docilidad
* Rasgos de la canal: peso de carcasa,
espesor de la grasa y area del ojo de bife
* Rasgos de calidad de la carne (palata-
bilidad): porcentaje del marmoleo y
terneza (fuerza de corte)

leche,

Ademas de los rasgos, se provee un
indice bio-econdmico pos-destete. Con el
rotulo $MVP™ el indice incluye rasgos
asociados al crecimiento, la ingesta de
alimento y el mérito de la canal que
contribuyen a la rentabilidad de la indus-
tria del feedlot en los Estados Unidos.
Ademas, en HD 50K™ Global Angus estan
incluidos los marcadores de parentesco
USDA SNP vy, si bien no son generalmente
utilizados, permiten la autentificacion de
la informacion sobre el pedigree. En la
Tabla 1, se ofrecen las definiciones de
rasgos e indices.

Tabla 1: HD 50K™ Global Angus - Definiciones sobre rasgos e indices

Facilidad de Parto Directo (FPD) %

Peso al nacer (PN)

Libras

Describe las diferencias en el mérito genéti-
co para la probabilidad de nacimientos
inasistidos en vaquillonas con primera cria,
expresadas como un rasgo de la progenie.
Se prefieren valores MVP mas elevados y
clasificaciones menores en el ranking, en
especial al seleccionar progenitores para
uso en vaquillonas de reemplazo para una
progenie de parto mas facil.

Cuantifica las diferencias genéticas en el
peso al nacer, con valores MVP menores y
moderados, son clasificaciones en general
deseadas para facilitar el parto.



Mide la diferencia en el mérito genético
para ajustar el peso de destete a los 205

Peso al Destete (PD) Libras dias, con un valor MVP mayor y valores
menores de clasificacion en el ranking, lo
cual indica mayores pesos.

Indica diferencias en el valor de cria para un
peso ajustado a los 365 dias, con mayor

Peso al afio (PA) Libras MVP y menor clasificacion en el ranking,
equiparando la genética para mayores
pesos al afo.

Describe las diferencias genéticas en la
altura de cadera ajustada a los 365 dias,

Altura al Afio (AA) Pulgadas con valores MVP mayores y menor clasifi-
cacion, traduciéndose en términos genéti-
cos en animales mas altos.

Cuantifica las diferencias en el mérito
genético para el peso de vacas maduras
con una condicién corporal constante.
Valores MVP mayores y valores de clasifi-

Peso en la madurez (PM) Libras cacion menores indican una genética para
vacas mas pesadas, con requerimientos
alimentarios superiores pero un mayor
valor de recupero.

Mide la variacion genética en la altura de

vacas maduras, con mayor MVP y menor
Altura en la Madurez (AM) Pulgadas clasificacién, lo cual indica una genética

con vacas maduras de mayor altura.

Libras
Alimento Describe la variacion genética en el peso de la
(Materia materia seca consumida por dia, en compara-
Seca) cién con el consumo alimentario espera?dq en
Consumido base al peso corporal y a la tasa de crt_eqm@p-
Ingesta de Alimento por Dia - en to. Se esperan ve_ll_ores MVP y q:g clasificacion
Residual (IAR) . menores, e |dent|f|car una ggnenca de menor
Comparacion ingesta alimentaria para la misma ganancia de
con el peso.
Consumo
Esperado
Indica las diferencias en el mérito genético
para la probabilidad de nacimientos inasisti-
dos en vaquillonas de primera paricion, expre-
- sadas como un rasgo de la vaquillona. Se
Facilidad Materna para % prefieren valores MVP mayores y valores
el Parto (FMP) menores de clasificacion, lo que indica una
genética de vaquillonas que paren con mayor
facilidad.

Evalua las diferencias en el mérito genético
para el componente materno en el peso del
ternero al destete, predominantemente
debido a la capacidad de ordefie de las
madres (o hijas). La capacidad potencial
genética de orderie debe emparejarse con los
recursos alimentarios disponibles, lo cual
implica que los valores MVP y de clasificacion
intermedios probablemente sean los dptimos
para muchos sistemas de produccion.

Libras Peso al

Capacidad Materna (CM) Destete (PD)



Describe las diferencias genéticas en la
pubertad como se indica a través de la circun-
ferencia escrotal ajustada al aflo. Mayor MVP

Circunferencia escrotal (CE) Centimetros y menor clasificacion en la circunferencia
escrotal equivale a una edad genética mas
joven y esperable de la pubertad tanto en
toros como en vaquillonas.

Cuantifica las diferencias genéticas con la
probabilidad de temperamento calmo
versus agresivo. Un mayor MVP y menor
clasificacion significan mayor probabilidad
de una mejor disposicion para el manejo.

Docilidad (D) %

Mide las diferencias en el valor de cria en
libras para el peso de la canal a una edad
constante. Mayor MVP y menor clasifica-
cion indican una genética con un peso
mayor de la canal, lo cual se espera en
general, siempre y cuando se eviten umbra-
les de pesos mayores que resulten en
descartes.

Peso de la canal (PC) Libras

Comunica diferencias genéticas en el
espesor de la grasa de la canal medida
adyacente al ojo de bife entre las costillas 12
y 13, a una edad constante. Mayor MVP y

Espesor de la grasa (EG) Pulgadas clasificacion indican una genética con
canales mas pesadas y un impacto adverso
en los grados de produccion USDA pero
pueden resultar deseables para la capaci-
dad materna en hembras de cria.

Describe la variacion genética en la muscula-
tura de la canal seguin medicién en la porcion
del ojo de bife entre las costillas 12 y 13, a una
edad constante. Mayor MVP y menor

Area del Ojo de Bife (POB) Pulgadas clasificacion en el drea del ojo de bife afectan
de manera favorable la calificacion de
produccién de la USDA y la condicion
premium de la canal asociada.

Cuantifica las diferencias genéticas en la
. clasificacion del marmoleo de la USDA a una
Unldgdes_ fje edad constante, con mayor MVP y menor
Clasificacién del Marmoleo (CM) Calificacion clasificacion indicando niveles mas elevados
de la USDA de marmoleo y, en general, una calificacién
mas deseable para la calidad y la condicion
premium de la canal asociada.

Evalua las diferencias en el mérito genético en
relacion a la terneza y en base a la cantidad de
Libras en la fuerza de corte requerida en muestras de bife
Terneza (T) Fuerza de cocido. Se prefiere un MVP y valores de
Corte clasificacion menores, lo cual indica una
menor fuerza de corte y una mayor terneza.

Predice las diferencias en el retorno neto en
base al mérito genético combinado para la
ganancia en feedlot (FL), la ingesta de
materia seca, el peso de la canal y la califica-
cién USDA sobre la calidad y el rendimiento
, (marmoleo, area del ojo de bife y espesor de
.. Dodlares P - _
Prediccidn del Valor Molecular - . la grasa). El indice presume aproximadamen
indice del Feedlot ($MVPFL) Estadounidenses  te 160 dias en las raciones concentradas de
consumo de alimento y el valor de la canal
derivado de la grilla de Carne Angus Certifica-
da (CAC). MVPs mayores y calificaciones
menores indican un mérito genético combi-
nado mas deseable.



VALIDACION EXTERNA

Si bien la validacién interna al desarrollar
el producto evidencio fuertes correlacio-
nes con las DPEs subyacentes, es mas
conveniente demostrar las relaciones
entre las predicciones genémicas (MVP) y
el desempefio fenotipico animal expresa-
do en las poblaciones de inferencia que no
formaron parte necesariamente del proce-
so de investigacion y desarrollo. Con este
fin, Zoetis Genética llevo a cabo este estu-
dio asociativo entre HD 50K™ Global
Angus MVP y los fenotipos registrados en
los animales evaluados. El objetivo fue
demostrar la capacidad de HD 50K™
Global Angus MVP para predecir el
desempefio en una poblacion externa
ubicada en Argentina y estudiada fuera de
la evaluacion genética.

MATERIALES Y METODOS

Se incluyeron setecientos diecinueve
animales (n=719) en este estudio realiza-
do en Cabafa el Volcan (Lazos SA), ubica-

da en la ciudad de Balcarce, Provincia de
Buenos Aires, Argentina. En este rodeo se
efectuaron predicciones con HD 50K™
Global Angus en 719 animales, 713 de los
cuales ademas se contaban con registros
fenotipicos para uno o mas rasgos evalua-
dos. Los fenotipos disponibles incluyeron:
peso al nacer (PN), peso al destete (PD)
con edad ajustada (205 d.), peso al afio
(PA) con ajuste de edad (365 d.), altura al
ano (AA) con ajuste de edad (365 d.),
peso a los 15 meses (PM) con ajuste de
edad (450 d.), circunferencia escrotal
(CE) con ajuste de edad (365 d.), espesor
de la grasa dorsal (EG) por ultrasonido
con ajuste de edad (365 d.), area del ojo
de bife (AOB) por ultrasonido con ajuste
de edad (365 d.), y grasa intramuscular
(MARM o GIM) por ultrasonido con ajuste
de edad (365 d.) El rodeo no se monitored
0 compensd como rutina por el registro
de eventos de rasgos efectuados por
Zoetis. La Tabla 2 resume el conjunto de
datos utilizados en este estudio.

Tabla 2. Estadistica descriptiva del conjunto de datos analizado

] MVP
PN 719 -0,25
PD 719 51,43
PA 719 81,20
PM 719 38.05
AA 719 -0,07
CE 719 0,45
EG 719 0,02
AOB 719 0,26
MARM 719 0,17

MVP y Fenotipos

643 -0,29 36,28
641 51,10 263,92
499 80,20 365,01
519 35,93 392,81
523 -0,08 94,58
172 0,43 37,89
345 0,02 6,43
517 0,24 69,50
516 0,17 3,91

N1=Cantidad de progenitores con MVP
N2=Cantidad de animales con fenotipos y MVP

Se utilizaron las predicciones HD 50K™
Global Angus (MVP) para clasificar y asig-
nar a los animales a grupos gendmicos en
base al percentil (grupos genéticos:
menor 20%, 21-40%, 41-60%, 61-80% vy
mayor 20%) en el rodeo, y por edad para
cada una de las nueve predicciones de
rasgos con HD 50K™ Global Angus (Tabla
3). Para algunos rasgos con menos obser-

vaciones fenotipicas, la poblacion se
dividio en cuatro grupos para poder obte-
ner una cantidad similar de animales en
cada grupo MVP.



Tabla 3. Ejemplo de grupos gendmicos para las MVPs del peso en el nacimiento (PN).

Peso en el Nacimiento Clasificacion del Grupo Grupo Genémico
MVP Clasificacion %

-5,3to0 -2,0

-1,9 to -0,9
-0,8to 0,1
0,2to013
1,4 to 5,1

Los analisis de los datos en este estudio
se analizaron con el programa SAS
software (version 9.3, SAS Institute Inc.,
Cary, NC; SAS, 2011). En todos los analisis,
las diferencias se consideraron estadisti-
camente significativas cuando el valor P
fue menor a 0,05. Se calcularon las
medianas, las desviaciones estandar, los
minimos y maximos con la funcion PROC
MEANS.

En este estudio, la variable de respuesta
fue el fenotipo observado en el animal
(por ejemplo el peso al nacer expresado),
y los efectos fijos incluyeron el grupo
genético animal, el género, la temporada
y la edad de la madre en el parto para los
analisis del PN, PD, PA 'y CE. En los efectos
aleatorios se incluyd el aflo de nacimiento
y el lugar de manejo. Para el modelo esta-
distico se utilizé PROC MIXED. Ademas,
derivo una regresion lineal entre las MVPs
en animales y el desempefio fenotipico
ajustado. Las medias en el grupo genético
graficado (barras y graficos) que no com-
parten superindices indican diferencias
significativas. En resumen, los valores P
pequefos evidencian de manera contun-
dente que, con el modelo, la variable de
respuesta subyacente (por ejemplo, la
comparacion de las medias entre dos o
mas grupos) no habria ocurrido por azar.
Con este criterio, se prefieren valores P
menores.

RESULTADOS

Los resultados demuestran la capacidad
de predecir las correspondientes diferen-
cias en el desempefio expresado en las
MVPs de los grupos con Global Angus. En
general, las MVPs en animales anticiparon
de manera efectiva el desempefio expre-
sado predicho, el cual puede utilizarse

Menor 20%
20-40%
40-60%
60-80%

Mayor 20%

a N NN —

para ayudar a informar las decisiones de
seleccion y cria para una mejor producti-
vidad.

RASGOS DE CRECIMIENTO

Las diferencias estadisticamente signifi-
cativas (P<0,0001) entre las MVP en
animales y el desempefio fenotipico
expresado fueron demostradas para PN,
PD, PA y PM asi como también para la AA
(grafico 1al 5). Se observaron las tenden-
cias lineales entre las MVP y los fenotipos
registrados para estos rasgos de creci-
miento, lo cual indica que las decisiones
tomadas en base las MVP darian como
resultado diferencias apreciables en el
crecimiento futuro expresado.

PESO AL NACER (PN)

El grafico 1 muestra la asociacién signifi-
cativa (P<0,0001) entre el grupo MVP PN
y el peso al nacer promedio expresado.
Este resultado muestra que los animales
en el grupo MVP mayor expresaron el
mayor peso promedio al nacer. El género
también fue estadisticamente significati-
vo (P<0,0001) en este analisis, siendo los
machos mas pesados que las hembras
(37,55 kg versus 35,49 kg).



Grafico 1. Peso al nacer promedio para cada grupo genético
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Entre los animales, cada libra MVP PN se  PESO AL DESTETE (PD)

asocié a una diferencia de 0,70 kg en el
peso al nacer expresado.

Estos resultados demuestran que MVP PN
predijeron de manera efectiva los fenoti-
pos observados, en especial en los grupos
genéticos bajos (deseable para facilidad
en el parto) versus elevados (indeseables).

Se observaron diferencias significativas
(P< 0,0001) entre el grupo genético MVP
PD y el PD observado, lo cual indica que
MVP PD fueron predictores utiles (Grafico
2).

Grafico 2. Peso al destete promedio para cada grupo genético
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Cada libra de MVP PD equivalio a un
impacto de 1,00 kg en el peso al destete
observado. Los toros fueron significativa-
mente mas pesados

(P<0,0001) que las vaquillonas (275,14 kg
versus 256,99 kg). Teniendo en cuenta
que las MVP se expresan en libras como
valores de cria, la respuesta expresada
fue mayor a la esperada en 0,45 kg [(1 kg
de diferencia expresada - (1 libra MVP /
2,2 libras por kg esperado) = 0.55 kg de
diferencia)]. Estos resultados sugieren
que MVP PD predijeron de manera
conservadora las diferencias en el desem-

pefio expresado, y los productores de
Angus pueden hacer uso de los resultados
con confianza para informar la decision
de seleccién a fin de obtener un mejor
peso al destete.

PESO AL ANO (PA)

El Grafico 3 muestra que el grupo genéti-
co MVP PA impacté de manera significati-
va (P< 0,001) en el peso al aflo expresado,
con una libra de MVP igual a un efecto
promedio de 0,90 kg en el peso al afio
observado.



Grafico 3. Peso al aflo promedio para cada grupo genético
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PESO EN LA MADUREZ AJUSTADO
(PM)

Para evaluar la asociaciéon entre MVP PM
y el Peso en la Madurez expresado, se
utilizaron pesos ajustados a los 15 meses
debido a que los pesos en las vacas
maduras para los animales evaluados no
estuvieron del todo disponibles en esta
etapa del estudio. Se detectaron asocia-
ciones significativas (P< 0,0006) entre

los grupos genéticos para el peso en la
madurez y el peso ajustado observado a
los 15 meses (Grafico 4). La relacidn entre
el peso ajustado observado a los 15 meses
y MVP PM siguen la misma tendencia posi-
tiva observada para los rasgos de creci-
miento. Como se esperaba, el género tam-
bién fue significativo (P< 0,0001), con
toros mas pesados que las vaquillonas
(480,93 kg versus 428,04 kg).

Grafico 4. Peso en la madurez ajustado promedio para cada grupo genético
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ALTURA AL ANO (AA)

Se produjo una significativa asociacion
(P< 0,0162) entre los grupos MVP mayor
y menor al promedio para AA y los feno-
tipos observados (Grafico 5).



Grafico 5. Altura al aflo promedio para cada grupo genético
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CIRCUNFERENCIA ESCROTAL

Se produjo una asociacion significativa
(P<0,0201) entre los grupos MVP CE vy el
fenotipo observado (Grafico 6). Los tres
grupos MVP mas elevados se asociaron a
una circunferencia escrotal expresada
mas alta en comparacion con el grupo
MVP menor.

Observamos que, para cada cm de dife-
rencia en la MVP CE se tradujo en 0,75 cm
de circunferencia escrotal directa obser-
vada. La edad de la madre estuvo asocia-
da de manera significativa (P< -0,0009) a
la CE de la progenie. Las madres tenian en
promedio 4,6 afos (entre 3,4 y 13,01 afos).

Grafico 6. Circunferencia escrotal promedio para cada grupo genético
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RASGOS DE LA CANAL de las DPEs utilizadas para entrenar las

Las MVP con Global Angus HD 50K™
para los rasgos de la canal se desarrolla-
ron en una poblacion entrenada en la que
se incluyeron las predicciones genéticas
expresadas en base a la canal pero deri-
vadas de combinaciones entre datos
reales de la canal y registros de escaneo
por ultrasonido. Los datos fenotipicos de
la canal, que contribuyen a la generacién

Predicciones Angus Globales, se ajusta-
ron en 480 dias de edad en base a bovi-
nos alimentados con dietas con una alta
concentracion de energia. Por el contra-
rio, los fenotipos en este estudio demos-
trativo fueron exclusivamente medicio-
nes por ultrasonido, ajustadas al afio, en
animales con dieta nutricional en base
forraje. A pesar de estas diferencias, las
relaciones generales entre los desempe-



Aos predichos (MVP) y expresados en los
rasgos de la canal fueron similares a los
rasgos de crecimiento abordados previa-
mente. Valores MVP mayores guardaron
relacion estadistica con un desempefo
fenotipico mayor registrado.

ESPESOR DE LA GRASA (GR)

Se detectd una diferencia estadistica-
mente significativa (P<0,0006) entre los

grupos genéticos GR y las mediciones de
grasa por ultrasonido, en especial en el
grupo con la mayor porcion de GR en
comparacion con los tres grupos con
menor prediccion de cuartiles (Grafico 7).
Ademas, el género también resultd ser
significativo (P<0,0001), donde las hem-
bras expresaron mayor espesor de grasa
que los toros (11,49 mm versus 8,45 mm).

Grafico 7. Espesor promedio de la grasa para cada grupo genético
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AREA DEL 0JO DE BIFE (AOB)

El grupo MVP en Area del Ojo de Bife
(AOB) afectd significativamente (P<
0,0129) el AOB observada por ultrasoni-
do, con los dos grupos genéticos mas
elevados con expresion de mayor medi-
cion por escaneo en comparacion con las

predicciones y el desempefo observado
en los tres grupos genéticos AOB meno-
res. En promedio, los toros presentaron
un AOB significativamente (P<-0,0001)
mayor que las vaquillonas (84,38 cm2
versus 74,45 cm?2).

Grafico 8. Area promedio del ojo de bife para cada grupo genético
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CLASIFICACION DEL MARMOLEO
(CM)

Los grupos genéticos para MVP CM y la
Grasa Intramuscular (GIM) porcentual
expresada fueron significativamente (P
<0,0007) diferentes (Grafico 9). Los
grupos genéticos mayores y menores
para MVP CM y la GIM expresada se
alinearon vy sugirieron que MVP CM
podria utilizarse para identificar de
manera dependiente los valores atipicos
en ambos extremos de la distribucion.

La relacion inconsistente entre MVP CM
y la GIM observada en los rangos medios
del potencial genético predicho pueden
deberse a diferencias nutricionales entre

las poblaciones de desarrollo e inferencia,
ya que la nutricidon en los animales afecta
la expresion de los genes involucrados en
el metabolismo de los lipidos (Ladeira, y
col, 2016). El ganado utilizado en este
estudio se desarrolld con menor energia,
dietas en base a forraje que probablemen-
te limitaron la expresion de los potenciales
genéticos para el marmoleo (segun medi-
cion de GIM), en comparacion con MVP en
base a las predicciones de clasificacion del
marmoleo derivadas del ganado alimenta-
do con altos concentrados, dietas en base
a granos, y criterios de valoracion de
terminacidon a mayores y de mas peso.

Grafico 9. Grasa intramuscular porcentual promedio para cada grupo genético en la

clasificacion del marmoleo

4] -
4 |

3,9

GIM Porcentual Promedio

a a
38 -
37
36 :

Lowest 25% 25-50%

a,b b

50-75% High est 25%

Grupo Genético de Clasificacion del Marmoleo en Animales

IMPLICANCIAS DEL USO

HD 50K™ Global Angus permite efec-
tuar predicciones genéticas en el
ganado Angus Negro y Colorado, con un
conjunto de 18 rasgos relacionados con
la facilidad de parto, el crecimiento, el
tamafo de madurez, la eficiencia alimen-
taria, la aptitud materna, el tempera-
mento, el rendimiento de la canal vy la
calidad de la carne asi como también el
indice bio-econdmico pos-destete y de
la canal basado en el ADN para seleccio-
nar y decidir cuestiones de selecciéon y
cria en el ganado Angus. El HD 50K™
Global Angus se diseiid para permitir a
los criadores y productores comerciales
diferenciar de manera mas confiable el
meérito genético entre los animales jove-

nes, antes de obtener informacién sobre
el desempefio individual y de la progenie.
Los resultados de este estudio confirman
que HD 50K™ Global Angus MVP estuvie-
ron significativamente asociados con el
desempeno fenotipico expresado en
todos los rasgos evaluados en esta pobla-
cién de Angus en Argentina. Se deduce
entonces que estas predicciones gendmi-
cas en toros y vaquillonas joévenes
podrian utilizarse para informar de
manera efectiva las decisiones sobre la
seleccion (retener o descartar) y cria para
mejorar la productividad en Angus
relacionados en Argentina. Idealmente en
el futuro, los genotipos en base a las
evaluaciones efectuadas con HD 50K™ se



incluirdn junto al pedigree y las medicio-
nes del desempefio en una evaluacion
genética de un solo paso para efectuar
mejores y mas exactas predicciones
genomicas.
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